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Contexte et
Problématique

Vitex spp., Adansonia
digitata, Harungana madagascariensis, Albizia
zygia, Pterocarpus erinaceus

Xylopia aethiopica

Irvingia gabonensis, Vitellaria
paradoxa, Adansonia digitata, Dialium guineense,
Anacardium occidentale etc.

Prosopis africana, Adansonia
digitata, Cocos nucifera, Pentadesma butyracea s



menaceée et prioritaire pour la conservation,
espece vulnérable UICN
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Répartition spatiale [ T erpummn
de P. butyracea dense humide




Objectifs Matériel & Méthodes | Résultats & Discussions | Conclusion

Importance economique (beurre) : activité feminine
GELQEREIDELEInEVACE])

BRIty ,,:))-. S TS
Fumage/cuisso
(four)

Séchage, vannage Concassage manuel

Malaxage manuel Beurre + impuretés Ringage Cuisson du beurre Décantation,
refroidissement

Conditionnement



Objectifs

Matériel & Méthodes

Résultats & Discussions

Conclusion

Importance économique (beurre) : Mélange du beurre
de Pentadesma butyracea et Vitellaria paradoxa (karité)

Les femmes qui ramassent les graines récuperent 49 a 80% des prix
payés par les consommateurs
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Matériel & Méthodes

Résultats & Discussions

Conclusion

Importance economique (beurre) : essais de cosmétique

en industrie

AW

kpanglais




Menaces sur I"habitat

nd’?. i

Agriculture,
maraichage




Contexte et
Problématique
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Conclusion

Résultats & Discussions

Matériel & Méthodes

Objectifs

Menaces sur le bois

mort de I'arbre

Termites + Feux



Stratégies de conservation

%+ Meilleure connaissance de la diversite
génétique



Objectif global : mieux connaitre P. butyracea
en vue de sa conservation

Objectif:

Questions de recherche

v Quelle est la structure de la variabilité génétique ?

v’ Distingue t-on des groupes génétiques homogenes concordant avec les
clusters morphologiques?

v Quel est le degré de différenciation entre populations ?

v Peut-on identifier des populations de régions plus intéressantes pour la
conservation au Bénin ?
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Outils utilisés situés dans le génome

3 génomes : - nucléaire (transmis par 2 parents)
- chloroplastique (transmis par 1 parent)
- mitochondrial (transmis par la meére)

Transmissionbiparentale (Graines + Pollen)
Transmission uni-parentale (Graines) Noyau
~ 10° bp Chromatide

Mitochondrie

~ 106 bp

Paire de bases

\
(pb) \ - 7

Séquence
AGACTG/.




Matériel & Méthodes

marqueurs microsatellites nucleaires developpes
d| partir de 6 ech. d"ADN
(Ewédje et al, 2012)

o

Un fragment enrichi en microsatellites:

AGAGAGAGGAGGAGCCAAGAGGAGATTTGAGGAGCTTAAGGTAAGGAAACTAAATGTTTTGTT
GAGTTAGGAGTATGGAGGAAATGTAAGTAGTTGGTTGAGTAAATTGTAGAAAACTTTGAAGGGA
AATTATGTATGATAAATAAAGGAAGAAATGGAGTAGAGAAAAATAATTAGGAAAATATCTCACT
CACTATAAACNTATGGAAATTATTGTTA TTACACCCT
AAGGTTAGGCCGAACCTCACCATGCTTAAGAAAAGGGATGAACTAGTAGAAAAAAGTGACTAAA
TGTAGTTAAAAATG

16
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Alinn/Assemble Tree Primers Cloning

I/:j .ii )

Back Up Support Help

Matériel & Méthodes

[} Mame Description v Sample Na... Path (Impo... Filename (... Machine N... Machine M... Tube Desi... Lane Desig... Injection [
N EE1476_PteS16_B0S8 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1476_Pte... H:\Postdoc_... EE1476_Pte... 3730_ULB-1... 3730 Ba 31 30 Jan 201
N EE1475_PteS16_G11 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1475_Pte... H:\Postdoc_... EE1475_Pte... 3730_ULB-1... 3730 G11 42 19 Jan 201
N EE1474_PteS16_F11 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1474_Pte... H:\Postdoc_... EE1474_Pte... 3730_ULB-1... 3730 F11 43 19 Jan 201
A EE1460_PteS16_B09_15...Microsatellite Traces and Peak Calls EE1460_Pte... H:\Postdoc_... EE1460_Pte... 3730_ULB-1... 3730 B9 39 15 Oct 201
N EE1460_PteS16_B09 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1460_Pte... H:\Postdoc_... EE1460_Pte... 3730_ULB-1... 3730 B9 39 15 Oct 201
A EE1459_PteS16_E07_15...Microsatellite Traces and Peak Calls EE1459_Pte... H:\Postdoc_... EE1459_Pte... 3730_ULB-1... 3730 E7 28 15 Oct 201
N EE1459_PteS16_E07 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1459_Pte... H:\Postdoc_... EE1459_Pte... 3730_ULB-1... 3730 E7 28 15 Oct 201
N\ EE1458_PteS16_E11 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1458_Pte... H:\Postdoc_... EE1458_Pte... 3730_ULB-1... 3730 El1 44 19 Jan 201
M\ EE1457_PteS16_D11 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1457_Pte... H:\Postdoc_... EE1457_Pte... 3730_ULB-1... 3730 D11 45 19 Jan 201
N EE1456_PteS16_C11 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1456_Pte... H:\Postdoc_... EE1456_Pte... 3730_ULB-1... 3730 C11 46 19 Jan 201
N EE1455_PteS16_Cl11 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1455_Pte... H:\Postdoc_... EE1455_Pte... 3730_ULB-1... 3730 Cl11 46 16 Feb 201
A EE14535_PteS16_A08 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1455_Pte... H:\Postdoc_... EE1455_Pte... 3730_ULB-1... 3730 AB 32 30 Jan 201
N EE1454_PteS16_D07_1... Microsatellite Traces and Peak Calls EE1454_Pte... H:\Postdoc_... EE1454_Pte... 3730_ULB-1... 3730 D7 29 15 Oct 201
A EE1434_PteS16_D0O7 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1454_Pte... H:\Postdoc_... EE1454 Pte... 3730_ULB-1... 3730 o7 29 15 Oct 201
U EE1319_PteS16_G11_1... Microsatellite Traces and Peak Calls EE1319_Pte... H:\Postdoc_... EE1319_Pte... 3730_ULB-1... 3730 G11 42 15 Oct 201
A EE1319 PteS16_G11 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1319_Pte... H:\Postdoc_... EE1319_Pte... 3730_ULB-1... 3730 G11 42 15 Oct 201
U EE1319_PteS16_C12 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1319_Pte... H:\Postdoc_... EE1319_Pte... 3730_ULB-1... 3730 c12 46 10 Jan 201
A EE1318 PteS16_D12 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1318_Pte... H:\Postdoc_... EE1318 Pte... 3730_ULB-1... 3730 D12 45 19 Jan 201
N EE1249_PteS16_C07_1... Microsatellite Traces and Peak Calls EE1249_Pte... H:\Postdoc_... EE1249_Pte... 3730_ULB-1... 3730 c7 30 15 Oct 201
A EE1249 PteS16_CO7 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1249 Pte... H:\Postdoc_... EE1249_Pte... 3730_ULB-1... 3730 c7 30 15 Oct 201
A EE1224_PteS16_B07_15...Microsatellite Traces and Peak Calls EE1224_Pte... H:\Postdoc_... EE1224_Pte... 3730_ULB-1... 3730 B7 31 15 Oct 201
U EE1224 PteS16 BO7 Microsatellite Traces and Peak Calls EE1224 Pte... H:\Postdoc ... EE1224 Pte... 3730 ULB-1... 3730 B7 31 15 Oct 201
Traces Alleles Table Allele Size Distribution Info
EN Trim Locus Info | MY Predict Peaks A% Add Peak | [ Predict Bins JI* Add Bin ||~ Remove Bin | = Export Peaks [& Save
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Locus |Primer sequence (5’ - 3’)* primer* | motif | T,(°C) | Allelesize (bp) | N

F: Q1-CCCCTTTGCTCTTGAGTGAG Q1-6-FAM  (CT),, 116-127
R: CCATTCAGCCATTCCCAG

e A Fr Q4-GGTAGATTGTCAAGTTAAAGCA Q4-PET (CAT),, 145-165
R: GGTGACCCACAAAAGGAACA
F: Q1-CACATCATCTTTGTTAGTAATTGT Q1-6-FAM  (AC),, 164-170
R: GAAATGCTATGCATGTCTAGTTG
F: Q2-AAAAAGAGAGCGGAGATTTTGA Q2-NED (AG),, 165-184
R: GGAGGTGCCTGTCAGTGAGT
F: Q4-AACTTTGCCACATCAAAGGC Q4-PET (GA),, 215-223
R: CCAAGTGCATTTGTACTTCCTTC

LenaAs F: Q1-GGAAAACCACACGCAAGAAG Q1-6-FAM (GAG),, 202-220

R: GGAAATAGAGGAAACGGACCA

ki F: Q2-CTTCCTCTTCCTTGTTAGAAGCC Q2-NED  (TTG),, 225-257
R: AACTTTCAGGGCTTCATCTTCT

aeris F: Q2-GCCAAGAGGAGATTTGAGGA Q2-NED  (TTG),3 283-300
R: TTAAGCATGGTGAGGTTCGG

v 402 individus, 16 populations (n = 9-144 ind./ pop.)



Primer sequence (5’ - 3’)* mm T, (°C) | Allele size (bp) m
56 6

F: Q1-CCCCTTTGCTCTTGAGTGAG Q1-6-FAM  (CT),, 116-127
R: CCATTCAGCCATTCCCAG

LaaPAs F: Q4-GGTAGATTGTCAAGTTAAAGCA Q4-PET (CAT),, 56 145-165
R: GGTGACCCACAAAAGGAACA
F: Q1-CACATCATCTTTGTTAGTAATTGT Q1-6-FAM  (AC),, 56 164-170
R: GAAATGCTATGCATGTCTAGTTG
F: Q2-AAAAAGAGAGCGGAGATTTTGA Q2-NED (AG),, 56 165-184
R: GGAGGTGCCTGTCAGTGAGT
F: Q4-AACTTTGCCACATCAAAGGC Q4-PET (GA),, 56 215-223
R: CCAAGTGCATTTGTACTTCCTTC

LenaAs F: Q1-GGAAAACCACACGCAAGAAG Q1-6-FAM (GAG),, 56 202-220
R: GGAAATAGAGGAAACGGACCA

ki F: Q2-CTTCCTCTTCCTTGTTAGAAGCC Q2-NED  (TTG),, 56 225-257
R: AACTTTCAGGGCTTCATCTTCT
F: Q2-GCCAAGAGGAGATTTGAGGA Q2-NED  (TTG),3 56 283-300
R: TTAAGCATGGTGAGGTTCGG

v 402 individus, 16 populations (n = 9-144 ind./ pop.)

v Na, Hy +H, A, Fs; +Rgy, analyses bayésiennes (affinités génét.)



% d’individus
. assignés (> 50%)
Population . >

n Igbo Aladja
n Kouba
n Setou
n Nioro

0,25%**
0,16
-0,47
0,19*
0,03
-0,06
-0,09
-0,15
0,18
0,14
-0,23
0,06
0,14
0,01
0,22*

H Bassila

n Kikele
Boribansifa
n Bongou
n Koda

m Penessoulou

i Tandafa

Tassigourou
Tchiapeta
m Tchoundegou
Yagua

m Bensekou

NN R P R R R NR R R R R R R
O O O O OO O 0o oo o o o o

(R2=0,22 ; F= 3,89 ; p-value = 0,06)
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Fst = 0,05
Rst = 0,08

Fst = 0,13

Pas de différence significati
iffér ignificative Rst = 0,15

x entre groupes 1 & 2)
o au sein du Groupe 1

» au sein du groupe 2
Log, (au sein groupe 2

— Log, (entre groupes 1 & 2)
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Distance spatiale (log, Km)

Corrélation positive entre ratio FST/(1- FST) et distance spatiale, p<0,01
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Conclusion

v  Large variabilitt morphologique découlant soit d’une
plasticité phenotypique en réponse au gradient climatique
soit d’une pression de sélection liée au gradient climatique
gue les marqueurs génetiques n’ont pas pu détecter

v' Difficile a établir Porigine des deux groupes génétiques
Structure genetique locale fortement influencée par la
dérive genetique

v 9 populations importantes pour la conservation in situ

25
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Nephroselmis olivacea
chloroplast DNA

200,799 bp

Noyau
~ 109 bp Chromatide

Télomeére

Chloroplastes

Mitochondrie

)-l-_‘ o

Histones “




